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Area di Ricerca 

Le attività di ricerca focalizzate sul carcinoma ovarico sono volte alla identificazione e validazione di 
biomarcatori molecolari predittivi e/o prognostici di ripresa di malattia e di nuovi possibili bersagli terapeutici 
tramite analisi biomolecolari e di genomica funzionale. 

• identificazione di profili molecolari (microRNA, RNA non codficanti ed espressione genica) e metabolici 
associati alla risposta alle terapie convenzionali o mirate e studio del loro ruolo nella biologia tumorale 

• studio dell’alterazione del metabolismo della colina quale nuovo bersaglio farmacologico per inibire la 
progressione tumorale. 

• validazione dell’impatto clinico di molecole coinvolte nella resistenza alla risposta farmacologica (molecole 
di adesione /signaling apoptotico) e analisi dei meccanismi molecolari coinvolti nella regolazione e nel 
controllo della loro espressione. 

In precedenza hanno riguardato: studio del ruolo di microdomini lipidici specializzati di membrana nel controllo 
della trasduzione del segnale; caratterizzazione biologica e funzionale dell’overespressione del recettore del 
folato nel carcinoma ovarico per lo sviluppo preclinico di approcci terapeutici mirati. 

Revisore per riviste internazionali peer-reviewed di fascia Q1/Q2 nel campo dell’oncologia.  
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