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* Date (da —a) Da Febbraio 2007 - presente

» Nome e indirizzo del datore IRCCS Istituto Nazionale Tumori, via Venezian 1, 20133, Milan, Italy
di lavoro

* Principali mansioni e Membro della “Functional Genomics and Bioinformatics Core Facility”
responsabilita (Department of Experimental Oncology)

http://vecchiosito.istitutotumori.mi.it/istituto/istituto/genomica funzionale.asp

http://www.istitutotumori.mi.it/upload_files/Research_Core Facilities at Fon
dazione IRCCS_IstitutoNazionale dei Tumori.pdf

Analisi Next-Generation Sequencing per whole Exome, targeted re-
sequencing, RNA-seq e microbiome detection su piattaforma SOLiD 5500
Wildfire, PGM e IONS5xl (LifeTechnologies), NextSeq500 (Illumina):

- funzionalita’degli strumenti e hardware connesso, template walking, controllo
di qualita’ delle corse, monitoraggio delle corse e loro validazione

Sintesi di librerie con metodiche ION AmpliSeq, ION targetseq
(LifeTechnologies), TruSeq e Nextera (Illumina), GeneRead DNAseq (Qiagen)
per applicazioni RNAseq (whole transcriptome, gene fusion detection) e
DNAseq (whole-exome, targeted resequencing):

- sintesi, adapter ligation, purificazione, controlli di qualita’,barcoding

Utilizzo di software per I’acquisizione e analisi primaria e secondaria di dati
NGS:

-ION Torrent & PGM Torrent Server (LifeTechnologies)

-BaseSpace (Illumina)

Analisi microarray su materiali di diversa origine:
-linee cellulari

-campioni di tessuto

-campioni inclusi in paraffina e fissati in formalina
-campioni con limitato numero di cellule (<1000)
-plasma e altri fluidi biologici

Analisi microarray attraverso I’utilizzo della piattaforma Illumina BeadArray
per:

-espressione genica (whole-genome) su bead chips (HumanHT 12, MouseWG6
e MouseRef8)

-espressione genica su materiale FFPE attraverso la metodica del cDNA-
mediated Annealing, Selection, Extension and Ligation (DASL)

-copy number variations e methylation profiling attraverso 1’utilizzo della
metodica Infinium e GoldenGate (Illumina)

Analisi microarray attraverso ’utilizzo della piattaforma Agilent (SurePrint)
per:

-miRNA profiling (compreso disegno di custom array sulle piu’ recenti
versioni di miRBase)

-espressione genica (whole-genome)

-long non-coding (linc) RNA analysis

-exon array profiling

-ChIP-on-chip

-CGH array

Analisi microarray attraverso I’utilizzo della piattaforma Affymetrix GSC3000
per:
-OncoScan FFPE Assay

Screening per RTqPCR e validazione di firme molecolari attraverso:
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* Date (da —a)

* Nome e indirizzo del datore
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* Principali mansioni e
responsabilita

 Date (da—a)

» Nome e indirizzo del datore
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responsabilita
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-RTqPCR Tagman Assays (AppliedBiosystems)

-metodiche microfluidiche basate su OpenArray (LifeTechnologies)
-RTqPCR LNA Assays (Exiqon)

-custom arrays (Agilent)

Utilizzo di software per ’acquisizione e analisi di immagini array:
-GenePix (Axon)

-BeadScan (Illumina)

-FeatureExtraction (Agilent)

Utilizzo di metodiche/tools per I’analisi dati

-BrB-Arraytools

-MeV

-GenePattern

-Genespring

- linguaggio R (Bioconductor e package specifici per la bioinformatica,
Programmazione object oriented in R)

Estrazione di acidi nucleici includenti RNA totale, miRNA e DNA genomico
umano, DNA virale, DNA da batteri a partire da diversi tipi di materiali:
-linee cellulari

-campioni di tessuto

-campioni inclusi in paraffina

-campioni con limitato numero di cellule (<1000)

-plasma e siero

-saliva

Utilizzo di stazioni robotiche per estrazione di acidi nucleici:
-Qiasymphony (Qiagen)
-Qiacube (Qiagen)

Da Ottobre 2005 a Febbraio 2009
IRCCS Istituto Nazionale Tumori, via Venezian 1, 20133, Milan, Italy

PhD student
Analisi di espressione genica su casistiche di carcinoma della mammella
Elaborazione ed analisi bioinformatiche dei dati generati

Da Gennaio 1999 a Settembre 2005
I[FOM, via Adamello 16, 20139 Milan, Italy

Messa a punto di una piattaforma di cDNA microarray platform.
Analisi dell’espressione genica in casistiche di carcinoma dell’ovaio,
mammella e liposarcomi



Education and training

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

 Date (da—a)

» Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

 Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

e Date (da —a)

» Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

» Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

 Date (da—a)
* Nome e tipo di istituto di
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17-19 Maggio 2016
Affymetrix

GCS3000 System on OncoScan GeneChip

8-9 Dicembre 2015
LT Facilities, Darmstadt, Germany

IonS5x1 System workflow

30/11-2/12 2015
[llumina, Italia

NextSeq500 and BSO Training; application RNAseq from FFPE samples
(library construction, quality check, sequencing, and primary data analysis)

15-17 Luglio 2015
LT Facilities, Monza, Italia

Ion PGM System workflow QuantStudio™12 Flex Real-
Time PCR OpenArray System

08-09 Aprile 2015

LT, Italia

QuantStudio™]12 Flex Real-
Time PCR OpenArray System

26-29 Marzo 2013
LT Facilities, Saint-Aubin, France

Ion TargetSeq Library Construction Training Course

12-15 Febbraio 2013
LT Facilities, Darmstadt, Germany

5500 Wildfire Genetic Analyzer Course

Da Fabbraio 2012 a Maggio 2012
Universita’ degli Studi diMilano, Italia



istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Qualifica conseguita
*Titolo della tesi

* Date (da—a)

* Nome e tipo di istituto di
istruzione o formazione

* Principali materie / abilita
professionali oggetto dello
studio

* Qualifica conseguita

* Titolo della tesi
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Informatica Avanzata (corso di laurea in Biotecnologie Industriali ed
Ambientali, Universita degli Studi di Milano)

Da Febbraio 2010 a Maggio 2010
Universita’ degli Studi diMilano, Italia

Metodi bioinformatici (corso di laurea magistrale in Biotecnologie
Biomolecolari e Bioinformatica, Universita degli Studi di Milano)

Da Ottobre 2005 a Febbraio 2009
The Open University, London (UK)

Analisi dell’espresisone genica (single/dual-channel microarrays, RTqPCR)
Survival analysis

Studio di metodiche per identificare profili di espressione genica tali da essere
usati come predittori alla risposta di trattamenti endocrini nel carcinoma della
mammella.

PhD in Life and Biomolecular Sciences

Breast cancer gene expression profiling for a molecular classification and
clinical outcome

Da 1992 a 1998
Universita’ degli Studi di Trieste, Italia

Analisi dell’interazione proteica attraverso “Yeast two- hybrid screening”

Analisi dell’espressione genica attraverso “northern blotting”
Laurea in Scienze Biologiche (voto 108/110)
Analysis of proteins interacting p53 wilt-type and its mutated forms



Capacita’ e competenze

personali
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Il dr. De Cecco si e’ occupato della messa a punto ed esecuzione di analisi
“hightroughput” per espressione genica in vari tipi di patologie oncologiche.
La sua documentata competenza comprende aspetti sperimentali includenti: i)
RNA extraction (Lagonigro, Pigment Cell Res. 2004); ii) miRNA profiling
(Callari, PLoS One. 2012); iii) sample collection (De Cecco, BMC Cancer.
2009; Musella, PLoS One. 2013); iv) detection of circulating miRNAs (Callari,
Anal Biochem. 2013 ); v) data analysis (Lusa, J Natl Cancer Inst. 2007; Reid, J
Natl Cancer Inst. 2005; De Cecco, PLoS One 2015); vi) study design (Lusa, Int
J Biol Markers. 2006).

La sua competenza scientifica e tecnico gestionale e” documentata:

-dalle pubblicazioni scientifiche (co-autore di piu’ di 50 pubblicazioni censite
su PubMed; H-index=16 da web of science).

-dalle collaborazioni con diversi Istituti e laboratori Italiani testimoniata
dall’attiva partecipazione in studi finanziati dalla comunita’ Europea quali
Horizon 2020-PHC-2014-15 “BD2Decide: Big Data and models for
personalized Head and Neck Cancer Decision support” e FP7-TRANSCAN
“DietINT: A randomized phase II study for tertiary prevention of
squamocellular cancer of head and neck (SCCHN) with a dietary intervention”

-dall’approvazione di progetti quali:

PI del progetto “Characterization of a circulating miRNA signature in response
to targeted therapy in DIPG patients” finanziato da Fondazione Celeghin,
Padova (2015);

PI del progetto “Radiogenomics Framework for Non-Invasive Personalized
Medicine in Head and Neck Cancer” finanziato da AIRC (IG18519)

-dal suo ruolo come key persone in progetti quali:

finanziamento da “Fondazione Compagnia di S.Paolo” (Genoa) (2012);
progetto “circulating microRNA in DIPG patients” sostenuto da
“Associazione Bianca Garavaglia” PI Dr.ssa Massimino(2014) ;

Progetto “Tumor-microenviroment related changes as new tools for early
detection and assessment of high-risk disease” sostenuto da AIRC (2011) PI dr.
Pierotti e Sozzi

Progetto “identification of a molecular predictor of response to cetuximab
based on phase II trial in recurrent/metastatic HNSCC” sostenuto da AIRC PI
dr.ssa Canevari

-dal suo ruolo come revisore di riviste di oncologia internazionali
-dalle comunicazioni a congressi, includenti:

Whole-exome sequencing to identify somatic mutations in radically resected
gastric cancer (GC) patients with poor prognostic factors. Di Bartolomeo M
Devecchi A, Canevari S, , Pellegrinelli A, Pietrantonio F , Paoli A, Penso D,
Valle G, Disciglio V, Bertoldi L, Feltrin E, Rosati G, De Vita F, Dominioni F,
Berenato R, Niger M, Miceli R, De Cecco L. ASCO GI symposium (19-
21/01/2017)

Dissecting heterogeneity and molecular mechanisms involved in paranasal
sinus cancer L. De Cecco, R. Granata, E. Orlandi, C. Fallai, L. Licitra, M.
Giannoccaro, F. Perrone, S. Pilotti, P. Quattrone, C. Facco, F. Sessa, M. Turri-
Zanoni, P. Battaglia, P. Castelnuovo, P. Antognoni, N. Paielli, L. Tonella, S.
Canevari, P. Bossi. 28 EORTC — NCI - AACR Symposium on Molecular
Targets and Cancer Therapeutics th 29 November — 2 December 2016 Munich,
Germany



Pinciroli P, Orsini P, De Cecco L, Vitulo N, Cecchin E, Carcangiu ML,
Raspagliesi F, Lorusso D, Sensi ML, Schiavon R, Valle G, Toffoli G,
Mezzanzanica D, Canevari S and Bagnoli M. Integration of NGS and multiple
"omics" to decipher the response of advanced stage epithelial ovarian cancer to
standard-of-care therapy. 2nd EACR Special Conference > Cancer Genomics’
(Cambridge UK, July 2015)

-dall’invito come relatore a convegni:
Cancer: a journey within challenging samples; Agilent 23-24 Giugno 2016

Tumori dei seni paranasali e della base cranica: Seminario sulle strategie
integrate di trattamento - MILANO, 12/ 13 dicembre 2016

La sua competenza nella gestione tecnico-sperimentale e bioinformatica e’
documentata:

-dalla partecipazione a corsi universitari e training tecnici specifici
-dalle specifiche pubblicazioni

-dai corsi e cicli di seminari presso INT alcuni come relatore (2011: ciclo di 3
seminari di Genomica Funzionale; 2013: ciclo di seminari sulle tecnologie
“omiche”; 2015: Interazione clinico-sperimentale: gain in translation)
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Expression and prognostic significance of the autoimmune regulator gene in
breast cancer cells. Bianchi F, Sommariva M, De Cecco L, Triulzi T, Romero-
Cordoba S, Tagliabue E, Sfondrini L, Balsari A. Cell Cycle. 2016
Dec;15(23):3220-3229.PubMed PMID: 27753538.

CDCP1 is a novel marker of the most aggressive human triple-negative breast
cancers.Turdo F, Bianchi F, Gasparini P, Sandri M, Sasso M, De Cecco L,
Forte L, Casalini P, Aiello P, Sfondrini L, Agresti R, Carcangiu ML,
Plantamura I, Sozzi G, Tagliabue E, Campiglio M. Oncotarget. 2016 Sep 10.
doi: 10.18632/oncotarget.11935.

PKC-alpha modulation by miR-483-3p in platinum-resistant ovarian carcinoma
cells. Arrighetti N, Cossa G, De Cecco L, Stucchi S, Carenini N, Corna E,
Gandellini P, Zaffaroni N, Perego P, Gatti L. Toxicol Appl Pharmacol. 2016
Nov 1;310:9-19. doi: 10.1016/j.taap.2016.08.005. PubMed PMID: 27554045.

Retina-derived POU domain factor 1 coordinates expression of genes relevant
to renal and neuronal development.Fiorino A, Manenti G, Gamba B, Bucci G,
De Cecco L, Sardella M, Buscemi G, Ciceri S, Radice MT, Radice P, Perotti
D. IntJ Biochem Cell Biol. 2016 Sep;78:162-72. doi:
10.1016/j.biocel.2016.07.013. PubMed PMID: 27425396.

Development and validation of a microRNA-based signature (MiROvaR) to
predict early relapse or progression of epithelial ovarian cancer: a cohort study.
Bagnoli M, Canevari S, Califano D, Losito S, Maio MD, Raspagliesi F,
Carcangiu ML, Toffoli G, Cecchin E, Sorio R, Canzonieri V, Russo D,
Scognamiglio G,Chiappetta G, Baldassarre G, Lorusso D, Scambia G, Zannoni
GF, Savarese A, Carosi M, Scollo P, Breda E, Murgia V, Perrone F, Pignata S,
De Cecco L, Mezzanzanica D; Multicentre Italian Trials in Ovarian cancer
(MITO) translational group. Lancet Oncol. 2016 Aug;17(8):1137-46. doi:
10.1016/S1470-2045(16)30108-5. PubMed PMID: 27402147.

Whole exome sequencing and single nucleotide polymorphism array analyses
to identify germline alterations in genes associated with testosterone
metabolism in a patient with androgen insensitivity syndrome and early-onset
colorectal cancer. Disciglio V, Devecchi A, Palumbo O, Carella M, Penso D,
Milione M, Valle G, Pierotti MA, Vitellaro M, Bertario L, Canevari S,
Signoroni S, De Cecco L. Chin J Cancer. 2016 Jun 7;35(1):51. doi:
10.1186/s40880-016-0115-1.

Expression quantitative trait analysis reveals fine germline transcript regulation
in mouse lung tumors. Cotroneo CE, Dassano A, Colombo F, Pettinicchio A,
Lecis D, Dugo M, De Cecco L, Dragani TA, Manenti G. Cancer Lett. 2016 Jun
1;375(2):221-30. doi: 10.1016/j.canlet.2016.02.054. Epub 2016 Mar 7.

Overcoming melanoma resistance to vemurafenib by targeting CCL2-induced
miR-34a, miR-100 and miR-125b. Vergani E, Di Guardo L, Dugo M, Rigoletto
S, Tragni G, Ruggeri R, Perrone F, Tamborini E, Gloghini A, Arienti F,
Vergani B, Deho P, De Cecco L, Vallacchi V, Frati P, Shahaj E, Villa A,
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Santinami M, De Braud F, Rivoltini L, Rodolfo M. Oncotarget. 2016 Jan
26;7(4):4428-41. doi: 10.18632/oncotarget.6599.

Whole-transcriptome analysis links trastuzumab sensitivity of breast tumors to
both HER2 dependence and immune cell infiltration. Triulzi T, De Cecco L,
Sandri M, Prat A, Giussani M, Paolini B, Carcangiu ML, Canevari S, Bottini
A, Balsari A, Menard S, Generali D, Campiglio M, Di Cosimo S, Tagliabue E.
Oncotarget. 2015 Sep 29;6(29):28173-82. doi: 10.18632/oncotarget.4405.

Functional genomics uncover the biology behind the responsiveness of head
and neck squamous cell cancer patients to cetuximab. Bossi P, Bergamini C,
Siano M, Cossu Rocca M, Sponghini AP, Favales F, Giannoccaro M, Marchesi
E, Cortelazzi B, Perrone F, Pilotti S, Locati LD, Licitra L, Canevari S, De
Cecco L Clin Cancer Res 2016 Feb; :

miR-451a is underexpressed and targets AKT/mTOR pathway in papillary
thyroid carcinoma. Minna E, Romeo P, Dugo M, De Cecco L, Todoerti K,
Pilotti S, Perrone F, Seregni E, Agnelli L, Neri A, Greco A, Borrello MG
Oncotarget 2016 Feb; :

Augmentation of response to chemotherapy by microRNA-506 through
regulation of RADS1 in serous ovarian cancers. Liu G, Yang D, Rupaimoole
R, Pecot CV, Sun Y, Mangala LS, Li X, Ji P, Cogdell D, Hu L, Wang Y,
Rodriguez-Aguayo C, Lopez-Berestein G, Shmulevich I, De Cecco L, Chen K,
Mezzanzanica D, Xue F, Sood AK, Zhang W J NATL CANCER 12015 Jul;
107:

Interleukin 21 Controls mRNA and MicroRNA Expression in CD40-Activated
Chronic Lymphocytic Leukemia Cells. De Cecco L, Capaia M, Zupo S,
Cutrona G, Matis S, Brizzolara A, Orengo AM, Croce M, Marchesi E,
Ferrarini M, Canevari S, Ferrini S PLOS ONE 2015; 10: €0134706

SOCS?2 controls proliferation and stemness of hematopoietic cells under stress
conditions and its deregulation marks unfavourable acute leukemias. Vitali C,
Bassani C, Chiodoni C, Fellini E, Guarnotta C, Miotti S, Sangaletti S, Fuligni
F, De Cecco L, Piccaluga PP, Colombo MP, Tripodo C. Cancer Res. 2015 Apr
9.

Head and neck cancer subtypes with biological and clinical relevance: Meta-
analysis of gene-expression data.De Cecco L, Nicolau M, Giannoccaro M,
Daidone MG, Bossi P, Locati L, Licitra L, Canevari S. Oncotarget. 2015 Mar
20.

Molecular portrait of breast cancer in China reveals comprehensive
transcriptomic likeness to Caucasian breast cancer and low prevalence of
luminal A subtype. Huang X, Dugo M, Callari M, Sandri M, De Cecco L,
Valeri B, Carcangiu ML, Xue J, Bi R, Veneroni S, Daidone MG, Ménard S,
Tagliabue E, Shao Z, Wu J, Orlandi R. Cancer Med. 2015 Mar 18.

Identification of a gene expression driven progression pathway in myxoid
liposarcoma. De Cecco L, Negri T, Brich S, Mauro V, Bozzi F, Dagrada G,
Disciglio V, Sanfilippo R, Gronchi A, D'Incalci M, Casali PG, Canevari S,
Pierotti MA, Pilotti S. Oncotarget. 2014 Aug 15;5(15):5965-77.

Comprehensive gene expression meta-analysis of head and neck squamous cell
carcinoma microarray data defines a robust survival predictor. De Cecco L,



Bossi P, Locati L, Canevari S, Licitra LAnn Oncol. 2014 Aug;25(8):1628-35.

Results of nimotuzumab and vinorelbine, radiation and re-irradiation for
diffuse pontine glioma in childhood. Massimino M, Biassoni V, Miceli R,
Schiavello E, Warmuth-Metz M, Modena P, Casanova M, Pecori E,
Giangaspero F, Antonelli M, Buttarelli FR, Potepan P, Pollo B, Nunziata R,
Spreafico F, Podda M, Anichini A, Clerici CA, Sardi I, De Cecco L, Bode U,
Bach F, Gandola LJ Neurooncol. 2014 Jun;118(2):305-12. doi:
10.1007/s11060-014-1428-z. Epub 2014 Apr 3.

miR-199a-3p displays tumor suppressor functions in papillary thyroid
carcinoma. Minna E, Romeo P, De Cecco L, Dugo M, Cassinelli G, Pilotti S,
Degl'Innocenti D, Lanzi C, Casalini P, Pierotti MA, Greco A, Borrello MG.
Oncotarget. 2014 May 15;5(9):2513-28.

Mouse pulmonary adenoma susceptibility 1 locus is an expression QTL
modulating Kras-4A. Dassano A, Colombo F, Trincucci G, Frullanti E, Galvan
A, Pettinicchio A, De Cecco L, Borrego A, Martinez Ibafiez OC, Dragani TA,
Manenti GPloS Genet. 2014 Apr 17;10(4):e1004307.

Choline kinase-alpha by regulating cell aggressiveness and drug sensitivity is a
potential druggable target for ovarian cancer. Granata A, Nicoletti R, Tinaglia
V, De Cecco L, Pisanu ME, Ricci A, Podo F, Canevari S, Iorio E, Bagnoli M,
Mezzanzanica D. Br J Cancer. 2014 Jan 21;110(2):330-40.

Transcriptional profiling of melanoma sentinel nodes identify patients with
poor outcome and reveal an association of CD30(+) T lymphocytes with
progression. Vallacchi V, Vergani E, Camisaschi C, Deho P, Cabras AD, Sensi
M, De Cecco L, Bassani N, Ambrogi F, Carbone A, Crippa F, Vergani B, Frati
P, Arienti F, Patuzzo R, Villa A, Biganzoli E, Canevari S, Santinami M,
Castelli C, Rivoltini L, Rodolfo M. Cancer Res. 2014 Jan 1;74(1)

Gene expression signature of non-involved lung tissue associated with survival
in lung adenocarcinoma patients. Galvan A, Frullanti E, Anderlini M, Manenti
G, Noci S, Dugo M, Ambrogi F, De Cecco L, Spinelli R, Piazza R, Pirola A,
Gambacorti-Passerini C, Incarbone M, Alloisio M, Tosi D, Nosotti M,
Santambrogio L, Pastorino U, Dragani TA.Carcinogenesis. 2013
Dec;34(12):2767-73.

Measuring microRNA expression levels in oncology: from samples to data
analysis. De Cecco L, Dugo M, Canevari S, Daidone MG, Callari M.Crit Rev
Oncog. 2013;18(4):273-87

Feasibility of circulating miRNA microarray analysis from archival plasma
samples. Callari M, Tiberio P, De Cecco L, Cavadini E, Dugo M, Ghimenti C,
Daidone MG, Canevari S, Appierto V. Anal Biochem. 2013 Jun
15;437(2):123-5.d

Increased Sensitivity to Chemotherapy Induced by CpG-ODN Treatment Is
Mediated by microRNA Modulation. De Cecco L, Berardi M, Sommariva M,
Cataldo A, Canevari S, Mezzanzanica D, lorio MV, Tagliabue E, Balsari A.
PLoS One. 2013;8(3):58849. doi: 10.1371/journal.pone.0058849. Epub 2013
Mar 6.

Effects of warm ischemic time on gene expression profiling in colorectal
cancer tissues and normal mucosa.Musella V, Verderio P, Reid JF, Pizzamiglio
S, Gariboldi M, Callari M, Massimo M, De Cecco L, Veneroni S, Pierotti MA,
Daidone MG.PLoS One. 2013;8(1):e53406. doi:
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10.1371/journal.pone.0053406. Epub 2013 Jan 7.

MicroRNA detection in plasma samples: how to treat heparinized plasma.
Tiberio P, De Cecco L, Callari M, Cavadini E, Daidone MG, Appierto V.J Mol
Diagn. 2013 Jan;15(1):138-9. doi: 10.1016/j.jmoldx.2012.08.009.

Comparison of microarray platforms for measuring differential microRNA
expression in paired normal/cancer colon tissues. Callari M, Dugo M, Musella
V, Marchesi E, Chiorino G, Grand MM, Pierotti MA, Daidone MG, Canevari
S, De Cecco L. PLoS One. 2012;7(9):e45105. Epub 2012 Sep 13.

Modulation of DNA repair genes induced by TLR9 agonists: A strategy to
eliminate "altered" cells? Sommariva M, De Cecco L, Tagliabue E, Balsari A
Oncoimmunology. 2012 Mar 1;1(2):258-259.

Identification of a chrXq27.3 microRNA cluster associated with early relapse
in advanced stage ovarian cancer patients. Bagnoli M, De Ceeco L, Granata A,
Nicoletti R, Marchesi E, Alberti P, Valeri B, Libra M, Barbareschi M,
Raspagliesi F, Mezzanzanica D, Canevari S. Oncotarget. 2011
Dec;2(12):1265-78.

Transcriptome of normal lung distinguishes mouse lines with different
susceptibility to inflammation and to lung tumorigenesis. Franco MD,
Colombo F, Galvan A, Cecco LD, Spada E, Milani S, Ibanez OM, Dragani
TA.Cancer Lett. 2010 Aug 28;294(2):187-94.

Transcriptional characteristics of familial non-BRCA1/BRCA2 breast
tumors.Fernandez-Ramires R, Gomez G, Muiioz-Repeto I, de Cecco L, Llort
G, Cazorla A, Blanco I, Gariboldi M, Pierotti MA, Benitez J, Osorio A.Int J
Cancer. 2010 Aug 16.

Induction of Paneth cell degranulation by orally administered toll-like receptor
ligands. Rumio C, Sommariva M, Sfondrini L, Palazzo M, Morelli D, Vigano
L, De Cecco L, Tagliabue E, Balsari A. J Cell Physiol. 2011 May 12.
Apr;11(3):277-86. Review.

miRNA control of apoptotic programs: focus on ovarian cancer. Mezzanzanica
D, Canevari S, Cecco LD, Bagnoli M.Expert Rev Mol Diagn. 2011

Sommariva M, De Cecco L, De Cesare M, Sfondrini L, Ménard S, Melani C,
Delia D, Zaffaroni N, Pratesi G, Uva V, Tagliabue E, Balsari A. TLR9 agonists
oppositely modulate DNA repair genes in tumor versus immune cells and
enhance chemotherapy effects. Cancer Res. 2011 Oct 15;71(20):6382-90

Lung adenocarcinoma clinical stage is associated with gene expression pattern
in non-involved lung tissue. Frullanti E, Colombo F, Falvella FS, Galvan A,
Noci S, De Cecco L, Incarbone M, Alloisio M, Santambrogio L, Nosotti M,
Tosi D, Pastorino U, Dragani TA. Int J Cancer. 2012 Jan 5. doi:
10.1002/ijc.27426.

Gene expression analysis reveals a different transcriptomic landscape in female
and male breast cancer.Callari M, Cappelletti V, De Cecco L, Musella V,
Miodini P, Veneroni S, Gariboldi M, Pierotti MA, Daidone MG.Breast Cancer
Res Treat. 2010 Jul 13

Tumor initiating cells: Development and critical characterization of a model



derived from the A431 carcinoma cell line forming spheres in
suspension.Bortolomai I, Canevari S, Facetti I, De Cecco L, Castellano G,
Zacchetti A, Alison MR, Miotti S.Cell Cycle. 2010 Mar 4;9(6).

Role of microRNAs in ovarian cancer pathogenesis and potential clinical
implications. Mezzanzanica D, Bagnoli M, De Cecco L, Valeri B, Canevari S.
Int J Biochem Cell Biol. 2009 Dec 24. [Epub ahead of print]

Impact of biospecimens handling on biomarker research in breast cancer.
De Cecco L, Musella V, Veneroni S, Cappelletti V, Bongarzone I, Callari M,
Valeri B, Pierotti MA, Daidone MG. BMC Cancer. 2009 Nov 24

Gene expression profiling integrated into network modelling reveals
heterogeneity in the mechanisms of BRCA1 tumorigenesis. Fernandez-
Ramires R, Solé X, De Cecco L, Llort G, Cazorla A, Bonifaci N, Garcia MJ,
Caldés T, Blanco I, Gariboldi M, Pierotti MA, Pujana MA, Benitez J, Osorio
A. BrJ Cancer. 2009 Oct 20;101(8):1469-80.PMID: 19826428

MicroRNA Signature of Malignant Mesothelioma with Potential Diagnostic
and Prognostic Implications. Busacca S, Germano S, De Cecco L, Rinaldi M,
Comoglio F, Favero F, Murer B, Mutti L, Pierotti M, Gaudino G. Am J Respir
2010 Mar;42(3):312-9

Pharmacogenomics and analogues of the antitumour agent N6-
isopentenyladenosine. Colombo F, Falvella FS, De Cecco L, Tortoreto M,
Pratesi G, Ciuffreda P, Ottria R, Santaniello E, Cicatiello L, Weisz A, Dragani
TA. IntJ Cancer. 2009 May 1;124(9):2179-85.

Clusterin: a potential target for improving response to antiestrogens. Toffanin
S, Daidone MG, Miodini P, De Cecco L, Gandellini P, Cappelletti V. Int J
Oncol. 2008 Oct;33(4):791-8.

FGFR4 Gly388Arg polymorphism may affect the clinical stage of patients with
lung cancer by modulating the transcriptional profile of normal lung. Falvella
FS, Frullanti E, Galvan A, Spinola M, Noci S, De Cecco L, Nosotti M,
Santambrogio L, Incarbone M, Alloisio M, Calabro E, Pastorino U, Skaug V,
Haugen A, Taioli E, Dragani TA. Int J Cancer. 2009 Jun 15;124(12):2880-5.
Cell Mol Biol. 2009 Jun 5.

Patterns and changes in gene expression following neo-adjuvant anti-estrogen
treatment in estrogen receptor-positive breast cancer. Cappelletti V, Gariboldi
M, De Cecco L, Toffanin S, Reid JF, Lusa L, Bajetta E, Celio L, Greco M,
Fabbri A, Pierotti MA, Daidone MG. Endocr Relat Cancer. 2008
Jun;15(2):439-49.

Challenges in projecting clustering results across gene expression-profiling
datasets. Lusa L, McShane LM, Reid JF, De Cecco L, Ambrogi F, Biganzoli
E, Gariboldi M, Pierotti MA. J Natl Cancer Inst. 2007 Nov 21;99(22):1715-23.

Analysis of gene expression identifies PLAB as a mediator of the apoptotic
activity of fenretinide in human ovarian cancer cells. Appierto V, Villani MG,
Cavadini E, Gariboldi M, De Cecco L, Pierotti MA, Lambert JR, Reid J,
Tiberio P, Colombo N, Formelli F.

Oncogene. 2007 Jun 7;26(27):3952-62. Epub 2007 Jan 8.
Questioning the utility of pooling samples in microarray experiments with cell
lines. Lusa L, Cappelletti V, Gariboldi M, Ferrario C, De Cecco L, Reid JF,
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Toffanin S, Gallus G, McShane LM, Daidone MG, Pierotti MA. Int J Biol
Markers. 2006 Apr-Jun;21(2):67-73.

Regulation of lipocalin-2 gene by the cancer chemopreventive retinoid 4-HPR.
Caramuta S, De Cecco L, Reid JF, Zannini L, Gariboldi M, Kjeldsen L,
Pierotti MA, Delia D. Int J Cancer. 2006 Oct 1;119(7):1599-606.

Specific gene expression profiles distinguish among functional allelic variants
of the mouse Pthlh gene in transfected human cancer cells. Gianni-Barrera R,
Gariboldi M, De Cecco L, Manenti G, Dragani TA. Oncogene. 2006 Jul
27;25(32):4501-4. Epub 2006 Mar 20.

Limits of predictive models using microarray data for breast cancer clinical
treatment outcome. Reid JF, Lusa L, De Cecco L, Coradini D, Veneroni S,
Daidone MG, Gariboldi M, Pierotti MA. J Natl Cancer Inst. 2005 Jun
15;97(12):927-30.

Gene expression profile identifies a rare epithelioid variant case of
pleomorphic liposarcoma carrying FUS-CHOP transcript. De Cecco L,
Gariboldi M, Reid JF, Lagonigro MS, Tamborini E, Albertini V, Staurengo S,
Pilotti S, Pierotti MA. Histopathology. 2005 Mar;46(3):334-41.

Gene expression profiling of advanced ovarian cancer: characterization of a
molecular signature involving fibroblast growth factor 2. De Cecco L,
Marchionni L, Gariboldi M, Reid JF, Lagonigro MS, Caramuta S, Ferrario C,
Bussani E, Mezzanzanica D, Turatti F, Delia D, Daidone MG, Oggionni M,
Bertuletti N, Ditto A, Raspagliesi F, Pilotti S, Pierotti MA, Canevari S,
Schneider C. Oncogene. 2004 Oct 21;23(49):8171-83.

Alternative mutations of BRAF, RET and NTRK 1 are associated with similar
but distinct gene expression patterns in papillary thyroid cancer. Frattini M,
Ferrario C, Bressan P, Balestra D, De Cecco L, Mondellini P, Bongarzone I,
Collini P, Gariboldi M, Pilotti S, Pierotti MA, Greco A. Oncogene. 2004 Sep
23;23(44):7436-40.

CTAB-urea method purifies RNA from melanin for cDNA microarray
analysis. Lagonigro MS, De Cecco L, Carninci P, Di Stasi D, Ranzani T,
Rodolfo M, Gariboldi M. Pigment Cell Res. 2004 Jun;17(3):312-5.

p53 is involved in the p120E4F-mediated growth arrest.
Sandy P, Gostissa M, Fogal V, Cecco LD, Szalay K, Rooney RJ, Schneider C,
Del Sal G. Oncogene. 2000 Jan 13;19(2):188-99.

Il sottoscritto & a conoscenza che, ai sensi [dell’art.76 DPR 28/12/2000 n.445, le dichiarazioni
mendaci, la falsita negli atti e 'uso di atti falsi sono puniti ai sensi del codice penale e delle leggi
speciali. Inoltre, il sottoscritto autorizza al trattamento dei dati personali, secondo quanto

previsto dal D. Igs. 196/03
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Al presente CV si allegano:

-Attestato di frequenza

-certificato training Lifetechnologies library construction (26-28/03/2013)
-certificato training LifeTechnologies ION Chef (novembre/2015)

-certificato training LifeTechnologies ION whole transcriptome (26-
28/04/2016

-certificato training Illumina NextSeq500 and BaseSpace onsite (December
12015)

-programma convegno tumori seni paranasali

-approvazione progetto finanziato da Fondazione Celeghin

-lettera notificazione approvazione finaziamento IG18519 (AIRC)
-progetti AIRC Progetto “Tumor-microenviroment related changes as new
tools for early detection and assessment of high-risk disease” sostenuto da
AIRC (2011) PI dr. Pierotti e Sozzi; Progetto “identification of a molecular

predictor of response to cetuximab based on phase II trial in
recurrent/metastatic HNSCC” sostenuto da AIRC PI dr.ssa Canevari





