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COMPETENZE PERSONALI

Lingua madre

Altre lingue

Inglese

Dugo Matteo

¥4 matteo.dugo@istitutotumori.mi.it

Sesso Maschile | Data di nascita 15/06/1985 | Nazionalita Italiana

bando con scadenza 17/11/2017 per n. 1 Collaborazione Coordinata
e Continuativa (24 mesi) nell'ambito del progetto di ricerca "Tumor-
Microenvironment related changes as new tools for early detection
and assessment of high-risk disease"

Bioinformatico
Fondazione IRCCS Istituto Nazionale dei Tumori, Milano (ltalia)

Responsabile della gestione e analisi bioinformatica di dati genomici su larga scala generati con
piattaforme RT-qPCR, microarray e next-generation sequencing (NGS). Interlocutore con i gruppi di
ricerca clinici e traslazionali per la condivisione e il supporto allinterpretazione dei risultati derivanti da
analisi genomiche.

Studente PhD (data prevista di conseguimento: ottobre 2018)

Fondazione IRCCS Istituto Nazionale dei Tumori per conto della Open University (Walton Hall, Milton
Keynes, UK), Milano (ltalia)

Laurea magistrale in Genomica Funzionale e Bioinformatica (voto:
110/110 con lode)

Universita degli Studi di Milano, Milano (ltalia)

Laurea triennale in Biotecnologie Industriali e Ambientali (voto
110/110)

Universita degli Studi di Milano, Milano (ltalia)

Diploma di Liceo Scientifico (voto: 89/100)
Liceo Scientifico Statale “Arturo Tosi", Busto Arsizio (ltalia)

Italiano
COMPRENSIONE PARLATO PRODUZIONE SCRITTA

Ascolto Lettura Interazione Produzione orale
B2 C1 B2 B2 C1
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Competenze professionali

Competenze digitali

ULTERIORI INFORMAZIONI

Pubblicazioni

Pubblicazioni rilevanti per il
progetto di ricerca

Dugo Matteo

Livelli: A1 e A2: Utente base - B1 e B2: Utente autonomo - C1 e C2: Utente avanzato

Quadro Comune Europeo di Riferimento delle Lingue

m Analisi di dataset ottenuti con piattaforme microarray (Agilent, lllumina e Affymetrix) per
espressione genica e copy humber variation;

m Analisi di dati di microRNA da piattaforme RT-qgPCR (Thermo Fisher OpenArray) e nanoString
nCounter;

m Analisi di dati NGS da piattaforme lllumina e lon Torrent per DNA (allineamento sequenze,
chiamata di varianti gemminali o somatiche, annotazione delle varianti) e RNA (allineamento
sequenze, quantificazione dei trascritti, espressione differenziale);

m Recupero dati e analisi da database pubblici (COSMIC, The Cancer Genoma Atlas, cBioPortal,
ArrayExpress, Gene Expression Omnibus);

m Analisi funzionale di liste di geni e microRNA, integrazione e visualizzazione di dati: analisi di
network, analisi di pathway e di gene set enrichment, Ingenuity Pathway Analysis;

m Conoscenza di metodi di analisi non-supervisionati e supervisionati: clustering, analisi delle
componenti principali, modelli lineari, support-vector machines;

m Integrazione di dati sperimentali con caratteristiche cliniche di pazienti per identificare marcatori
prognostici o predittivi: analisi di sopravvivenza, modelli lineari.

m Ottima conoscenze del linguaggio di programmazione R e dellutilizzo dei relativi pacchetti di
analisi;

m Utilizzo avanzato di RStudio/RMarkdown per analisi riproducibili € generazione di report;
m Familiarita con sistema operativo Unix e linea di comando;

Autore di 29 pubblicazioni su riviste internazionali indicizzate in PubMed. In particolare, autore di 11
pubblicazioni sullo studio di microRNA in ambito oncologico.

H-index: 10
Scopus ID: 55360644000

El Bezawy R, Cominetti D, Fenderico N, Zuco V, Beretta GL, Dugo M, Arrighetti N, Stucchi C, Rancati
T, Valdagni R, Zaffaroni N, Gandellini P. miR-875-5p counteracts epithelial-to-mesenchymal transition
and enhances radiation response in prostate cancer through repression of the EGFR-ZEB1 axis.
Cancer Lett. 2017 Jun 1;395:53-62.

Vallacchi V, Camisaschi C, Dugo M, Vergani E, Deho P, Gualeni A, Huber V, Gloghini A, Maurichi A,
Santinami M, Sensi M, Castelli C, Rivoltini L, Rodolfo M. microRNA Expression in Sentinel Nodes
from Progressing Melanoma Patients Identifies Networks Associated with Dysfunctional Inmune
Response. Genes (Basel). 2016 Dec 14;7(12).

Gimondi S, Dugo M, Vendramin A, Bermema A, Biancon G, Cavané A, Corradini P, Camiti C.
Circulating miRNA panel for prediction of acute graft-versus-host disease in lymphoma patients
undergoing matched unrelated hematopoietic stem cell transplantation. Exp Hematol. 2016
Jul;44(7):624-634.e1.

Minna E, Romeo P, Dugo M, De Cecco L, Todoerti K, Pilotti S, Perrone F, Seregni E, Agnelli L, Neri A,
Greco A, Borrello MG. miR-451a is underexpressed and targets AKT/mTOR pathway in papillary
thyroid carcinoma. Oncotarget. 2016 Mar 15;7(11):12731-47.

Baroni S, Romero-Cordoba S, Plantamura |, Dugo M, D'lppolito E, Cataldo A, Cosentino G, Angeloni
V, Rossini A, Daidone MG, lorio MV. Exosome-mediated delivery of miR-9 induces cancer-associated
fibroblast-like properties in human breast fibroblasts. Cell Death Dis. 2016 Jul 28;7(7).€2312.

Vergani E, Di Guardo L, Dugo M, Rigoletto S, Tragni G, Ruggeri R, Perrone F, Tamborini E, Gloghini
A, Arienti F, Vergani B, Deho P, De Cecco L, Vallacchi V, Frati P, Shahaj E, Villa A, Santinami M, De
Braud F, Rivoltini L, Rodolfo M. Overcoming melanoma resistance to vemurafenib by targeting CCL2-
induced miR-34a, miR-100 and miR-125b. Oncotarget. 2016 Jan 26;7(4):4428-41.

D'Aiuto F, Callari M, Dugo M, Merlino G, Musella V, Miodini P, Paolini B, Cappelletti \V, Daidone MG.
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Trattamento dei dati personali

Dugo Matteo

miR-30e™ is an independent subtype-specific prognostic marker in breast cancer. Br J Cancer. 2015
Jul 14;113(2):290-8.

Minna E, Romeo P, De Cecco L, Dugo M, Cassinelli G, Pilotti S, Degl'lnnocenti D, Lanzi C, Casalini P,
Pierotti MA, Greco A, Borrello MG. miR-199a-3p displays tumor suppressor functions in papillary
thyroid carcinoma. Oncotarget. 2014 May 15;5(9):2513-28.

Callari M, Tiberio P, De Cecco L, Cavadini E, Dugo M, Ghimenti C, Daidone MG, Canevari S,
Appierto V. Feasibility of circulating miRNA microarray analysis from archival plasma samples. Anal
Biochem. 2013 Jun 15;437(2):123-5.

De Cecco L, Dugo M, Canevari S, Daidone MG, Callari M. Measuring microRNA expression levels in
oncology: from samples to data analysis. Crit Rev Oncog. 2013;18(4):273-87.

Callari M, Dugo M, Musella V, Marchesi E, Chiorino G, Grand MM, Pierotti MA, Daidone MG,
Canevari S, De Cecco L. Comparison of microarray platforms for measuring differential microRNA
expression in paired normal/cancer colon tissues. PLoS One. 2012;7(9):e45105.

13/11/2017

Autorizzo il trattamento dei miei dati personali ai sensi del Decreto Legislativo 30 giugno 2003, n. 196
"Codice in materia di protezione dei dati personali.
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